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Codén

Es el conjunto de tres bajses de RNA que codiﬁcah un ami-
noécido. Existen cuatro bases posibles: A (adenina), U (uraci-
lo), G (guanina) y C (citosina). Necesitamos una clavé distin-
ta para cada uno de los 20 aminodcidos. Si la clave estuviera
formada por dos bases, serian posibles 4’=16 combinaciones.
Con tres bases son posiﬁles 43=64 combinaciones, mds que
suficientes para cada uno de los 20 aminoécidos. Esta clave es
degenerada, en el sentido de que algunos aminoécidos estdn
representados por més de un coddn. Ademds, existen éo,dones
de parada o terminaci6n, que son aquellos que no determinan
aminoécido alguno (el UAG fue el primer codén de, parada
que se descifrd).

Enzimas de restriccion

Son enzimas bacterianas que rompen el DNA en sitios especi-
ficos produciendo fragmentos que se denominan fragmentos
de restriccién. Cada enzima reconoce una secuencia especifi-
ca que oscila entre cuatro y ocho pares de bases de longitud.
Pueden cortar en ambas cadenas en el mismo punto, generan-
do extremos romos, o cortar en sitios distintos, dejando colas
de cadena sencilla en los sitios de corte (extremos pegajosos o
cohesivos). La generacién de extremos cohesivos permite unir
fragmentos de DNA no homélogos. Esta es una propiedad
fundamental para los estudios de DNA recombinante ya que
permite ligar DNA en pldsmidos y en otros vectores. Se deno-
minan con el nombre de la bacteria de la que proceden; por
ejemplo, EcoRI, EcoRV (de Escherichia coli), o Hindll (de
Haemophilus influenzae).:

PCR-SSCP (Polymerase Chain Ii?ealction-j
Single Strand Conformation
Polymorphism) ‘

Método de andlisis de mutaciones que se basa en que las cade-
nas sencillas de DNA ‘con mutaciones puntuales tienen dife-
rente movilidad electroforética en geles de poliacrilamida,
debido a que la presencia de nucledtidos diferentes induce a
otra configuracién tndlmenswnal que modifica la movilidad
electroforética.

Plasmidos

DNA circular extracromosémico de bacterias que se replican
de manera independiente del DNA cromosémico y son porta-
dores de genes de resistencia frente a antibidticos. Se pueden
considerar como minicromosomas que se replican auténoma-
mente dentro de la célula.

Promotores e intensificadores

Los promotores e intensificadores (enhancer) son secuencias
de DNA que desempefian un papel muy importante en la trans-
cripcidn. Los promotores controlan el inicio de la transcrip-
cién, son adyacentes al gen que se va a transcribir y en ellos
se une la RNA polimerasa para iniciar la transcripcién. Los
intensificadores potencian la tasa de transcripcién de un pro-
motor. Ambos, promotores e intensificadores, actdan en cis, es
decir, estan en la cadena de DNA que se transcribe. Existen
intensificadores especificos de tejido, o secuencias regulado-
ras que dan lugar a la activacién de un promotor, y por lo tanto
a la expresion de un gen, en tipos celulares especificos. Por
ejemplo, los genes de las inmunoglobulinas sélo se expresan
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en las células B y plasméticas. Estas secuencias intensificado-
ras son sitios de unién de factores transcripcionales, proteinas
de unién especifica a DNA que regulan la transcripcién.

Ratones Knockout

Se usan para desarrollar modelos experimentales de:enferme-
dades autos6micas recesivas. La técnica se caracteriza por la
sustitucién de ambos alelos de un gen normal por un,gen inac-
tivo o alterado, y asf identificar las consecuencias de la muta-
cién de dicho gen.

Southern blot

Procedimiento desarrollado por EM. Southern que permite
analizar el DNA. Es uno de los métodos més valiosos para
identificar genes clonados. Se aisla el DNA genémico del
resto de los componentes celulares, se corta con enjzimas‘ de
Testriccin, se corre en un gel de agarosa donde migran-de
acuerdo con su tamafio y se transfiere a un papel o membrana
donde se realiza la detecciéﬁ} mediante hibridacién con la
sonda especifica. ‘
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Transcripcién y traduccién

La transcripcion es la sintesis en el nicleo de una copia com-
plementaria de una de las cadenas sencillas de DNA en forma
de RNA que lleva la informacion genética del DNA. La trans-
cripcin estd catalizada por una enzima denominada RNA
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polimerasa. La traduccién se lleva a cabo en el citoplasma y
consiste en la sintesis de protefnas en los ribosomas a partir del
RNA mensajero; requiere moléculas de RNA de transferencia
y ribosomas. El RNA de transferencia (RNAt) comprende un
grupo de moléculas de RNA, cada uno con especificidad de
unién a un amino4cido concreto, que se encargan de transpor-
tar los amino4cidos a los ribosomas, donde se incorporan al
polipéptido en formacion.

Transcriptos quiméricos

Son el resultado de la fusién de dos genes como consecuencia
de una translocacién reciproca. La deteccién de transcriptos
quiméricos y la fusi6én de genes especificos de cada transloca-
cién se pueden detectar en muestras de tejidos por medio de
PCR inversa (PCR-RT) o por la técnica de hibridacién in situ
con fluorescencia (FISH). Estos transcriptos son marcadores
moleculares dtiles en el estudio de varios tipos de tumores, por
ejemplo sarcoma de Ewing/PNET, rabdomiosarcoma, sarco-
ma de células pequefias desmoplésico y linfomas' anapldsicos
no hodgkinianos.

Western blot o immunoblot

Procedimiento que permite analizar protefnas. Estas se afslan
de los demés componentes celulares, se corren en un gel de
poliacrilamida y se transfieren a un' gel SDS donde se realiza
su deteccién mediante anticuerpos especificos. Permite cono-
cer el peso molecular de la proteina a estudiar.
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